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Az őszi gabonafélék termésbiztonságának fokozása céljából nagyon fontos a télállóság és legfontosabb komponensének, a fagyállóságnak növelése. A genetikailag meghatározott maximális fagyállóság eléréséhez szükséges a növények edződése, mely a hőmérséklet fokozatos csökkenése során megy végbe ősszel. A téli kedvezőtlen időjárási körülmények közt a növények háztartási génjeinek (a gének többségének) a transzkripciója csökken, míg a fagy elleni védekezésben szerepet játszóké nő. 

A búza fagyállóságának szabályozásában az 5A kromoszóma fontos szerepet játszik. Több fagytűrési és vernalizációs gént is térképeztek erre a kromoszómára. Kísérleteinkben azt kívántuk vizsgálni, milyen hatással van az 5A kromoszóma a transzkripciós mintázat hidegkezelés által előidézett változásaira. A cDNS-macroarray technikát felhasználva hasonlítottuk össze a hidegkezelés következtében fellépő génexpressziós változásokat a mérsékelten fagyérzékeny Triticum aestivum ssp. aestivum cv. Chinese Spring (CS) búzafajta, valamint a fagyérzékeny T. a. ssp. a. cv. Chinese Spring (T. a. ssp. spelta 5A) [CS(Tsp5A)] és a fagytűrő T. a. ssp. a. cv. Chinese Spring (T. a. ssp. a. cv. Cheyenne 5A) [CS(Ch5A)] kromoszóma szubsztitúciós vonalak hajtásaiban. 

A hidegkezelés következtében a vizsgált 10297 egyedi gén közül 1822-nek (18%) változott meg a kifejeződése. A CS(Ch5A)-ban kétszer annyi gén expressziós szintjére volt szignifikáns hatással a hidegkezelés, mint a CS(Tsp5A)-ban, tehát a szuboptimális hőmérsékletekhez történő alkalmazkodás mértékét az is befolyásolja, mennyi gén kifejeződését képes megváltoztatni a növény a kedvezőtlen körülmények közt. A 0, 1, 7 és 21 nap 2(C-os kezelések közül az 1 napos kezelést követően voltak a legnagyobbak a génexpressziós változások. A 3 genotípust az egyes mintavételi pontokban összehasonlítva 174 olyan gént találtunk, melyeknek kifejeződését az 5A kromoszóma befolyásolja. Ezek a gének többek közt a stresszválasszal, a fotoszintézissel, a sejtosztódással, a transzkripcióval, és a másodlagos anyagcserével kapcsolatos fehérjéket kódolnak. A szénhidrát-anyagcsere számos enzimének génjére is hatással van az 5A kromoszóma. Néhány kiválasztott jelölt gén esetében a megfigyelt expressziós változásokat Northern analízissel és real-time PCR-rel is megerősítettük. További kísérleteinkben több eltérő fagytűrésű genotípus vizsgálatával kívánjuk alátámasztani a kiválasztott gének fagytűrésben betöltött szerepét, ellenőrizni fogjuk, vajon más stresszhatások is befolyásolják-e expressziójukat.
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